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Résistance de la vigne au mildiou et a I'oidium

Un objectif majeur ...
Construire de nouvelles variétés
* possédant une résistance durable
e ayant de bonnes aptitudes culturales et cenologiques

* adaptées aux trois grands ensembles viticoles francgais

... deux approches complémentaires

Caractérisation des sources et des genes de résistance
« optimiser I'efficacité et la durabilité

Analyse de la variabilité biologique et du potentiel évolutif des
populations de pathogenes

e« ameéliorer la durabilité
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Principe général de la sélection créatrice

Ressources genetigues




Evaluation précoce de la résistance au mildiou
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Inventaire des sources de résistance au

Vitis asiatiques£
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Cartographie genétique de QTL de résistance
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Résistances au mildiou chez les Vitis

M. rotundifolia V. riparia
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Interaction plante-pathogene : réponse de la plante a l'infection
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Effet de la résistance sur le cycle du mildiou

M. rotundifolia
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Expression des genes au cours de l'infection

M. rotundifolia
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Géniteurs de résistance au mildiou et a
I'oidium utilisés (2000-2006)

Géniteurs Origine Type Organisme
3082-1-42 M. rotundifolia BC4 INRA (A. Bougquet)
3159-2-10; ... M. rotundifolia BC5 INRA (A. Bouguet)
Regent (1995) Vitis américains Pseudo BC1 BZF Geilweilerhof (D)
Gm 6493 Vitis asiatique BC2 FA Geisenheim (D)
Bronner (1997) V. américains et asiatique WI Freiburg (D)
Solaris (2002) V. américains et asiatique WI Freiburg (D)
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Creéation de variétés de cuve résistantes
au mildiou et a I'oidium
Année 0 Croisements, récolte des pépins

Etape 1

Année 1 Sélection précoce : élevage des plants de semis en serre, sélection
assistée par margueurs, test précoce mildiou et oidium en serre

Année 2 Phénotypage sexe en serre, production greffons
Année 3 Production de plants greffés-soudés
Etape 2

Années 4-10 Expérimentation en réseau INRA
Résistance mildiou-oidium / organe
Sensibilité aux autres parasites : excoriose, anthracnose, botrytis, acariens,...
Port rameaux, précocité, exigences thermiques
Composantes rendement
Composition baies, qualité vin

Etape 3
Années 11-16 Expérimentation (VAT et DHS) en réseau INRA et partenariats

Année 16 Présentation a l'inscription au catalogue
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Réseau d'innovation variétale
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Accéléeration des cycles de recroisements

V. vinifera Vitis sp
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Sélection assistée par marqueurs
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Création de variétés de cuve résistantes
au mildiou et a I'oidium

chardonnay avec chardonnay sans génotype résistant sans
protection phytosanitaire protection phytosanitaire protection phytosanitaire
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Création de variétés de cuve résistantes
au mildiou et a I'oidium
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Découvrir les genes de résistance aux maladies

La séquence du génome de la vigne Des régions Iimpliquées dans la
nous montre la position de genes de résistance aux maladies ont été
résistance sur les chromosomes identifiée chez des especes sauvages
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La position des genes sur les
chromosomes est conservée entre
especes proches
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Découvrir les genes de résistance aux maladies
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1 Séquencage des extrémités

———— Carte physique de M. rotundifolia
X|| crmm mas e XXX —mwm Séquence compléte de V. vinifera

l Séquencage des grands fragments

X =eakfkesgdga Séquence partielle de M. rotundifolia
| Analyse bioinformatique et isolement des genes
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Analyse fonctionnelle > résistance aux maladies
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Merci de votre attention




